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Кіріспе

Биологиялық деректер дегеніміз не?
• Биологиялық деректер – организмнің молекулалық құрылымдары 

мен процестері туралы ақпарат (ДНҚ, РНҚ, ақуыздар, метаболиттер 
және т.б.).

• Зерттеу деректері үлкен көлемде сақталып, тиімді талдау үшін 
мәліметтер базаларына орналастырылады.

Нуклеотидті.  ДНҚ және РНҚ тізбегі 
сияқты нуклеотидтер тізбегін 
сақтайтын негізгі дерекқорларға 
жатады. Бұл дерекқорларда көбінесе 
өңделмеген бастапқы деректер бар 
және олар генетикалық және 
геномдық зерттеулер үшін өте 
маңызды.



Протеомдық деректер
Протеомдық деректер – бұл организмдегі барлық ақуыздар туралы мәліметтерді 
қамтитын биологиялық деректер. Протеомика ақуыздардың құрылымын, функциясын 
және өзара әрекеттесуін зерттейтін ғылым саласы. Протеомдық деректер ақуыздардың 
аминқышқыл реттілігін, олардың үшөлшемді құрылымдарын, функционалдық 
аймақтарын, сондай-ақ олардың жасушалық процестердегі рөлін қамтиды.
Протеомдық деректердің түрлері:
1.Аминқышқыл реттіліктері: Ақуыздардың аминқышқылдарынан тұратын 

реттіліктері.
2.Ақпараттық сипаттама: Ақуыздардың биологиялық рөлі, жасушадағы қызметі.
3.Үшөлшемді құрылымдар: Ақуыздардың кеңістіктегі құрылымы, олардың 

функционалдық ерекшеліктерін түсінуге көмектеседі.
4.Функционалдық аймақтар: Ақуыздың белсенді аймақтары мен олардың басқа 

молекулалармен байланысу орындары.
5.Ақуыздардың өзара әрекеттесуі: Ақуыздар арасындағы байланыстар мен олардың 

бір-бірімен қалай әрекеттесетіні туралы деректер.



• Протеомдық деректер базалары:
1.UniProt (Universal Protein Resource)

1.Мазмұны: Ақуыз реттіліктері мен олардың функциялары туралы 
толық ақпарат. Ғылыми қоғамдастыққа ақуыз реттілігі мен 
функционалдық ақпараттың жан-жақты, жоғары сапалы және 
еркін қол жетімді ресурсын қамтамасыз ету.

2.Сипаттама: UniProt – ақуыз реттіліктері мен олардың 
сипаттамаларын қамтитын ең ірі және сенімді дерекқор.

3.Сайт: UniProt

https://www.uniprot.org/


Protein Data Bank (PDB)
Мазмұны: Ақуыздардың үшөлшемді құрылымдары.
Сипаттама: PDB ақуыздардың және басқа 
биомолекулалардың үшөлшемді құрылымдарын 
сақтайды. Бұл дерекқор зерттеушілерге ақуыздардың 
құрылымын көруге және талдауға мүмкіндік береді.
Сайт: PDB

https://www.rcsb.org/


PRIDE (PRoteomics IDEntifications Database)
• Мазмұны: Ақуыздардың масс-спектрометриялық 

мәліметтері мен олардың экспрессиясы туралы ақпарат.
• Сипаттама: PRIDE дерекқоры ақуыздардың масс-

спектрометриялық деректерін және олардың тіндердегі 
немесе жасушалардағы экспрессия деңгейлерін 
сақтайды.
• Сайт: PRIDE



PeptideAtlas
Мазмұны: Пептидтер туралы ақпарат.
Сипаттама: PeptideAtlas пептидтердің 
эксперименттік мәліметтерін 
жинақтайды және ақуыздардың толық 
сипаттамасын беруге көмектеседі. 
PeptideAtlas – көп ағзалы, жалпыға 
қолжетімді пептидтер жинағы, тандемдік 
масс-спектрометрлік протеомика 
эксперименттерінің үлкен жинағында 
анықталған. Масс-спектрометрдің 
шығыс файлдары адам, тінтуір, ашытқы 
және бірнеше басқа организмдер үшін 
жиналады және соңғы іздеу жүйелері 
мен ақуыз тізбектері арқылы ізделеді.
Сайт: PeptideAtlas

http://www.peptideatlas.org/


Протеомдық деректердің маңыздылығы:
• Ауруларды зерттеу: Протеомдық деректер 

аурулардың дамуын, олардың диагностикасы 
мен емдеу әдістерін түсінуге көмектеседі.

• Дәрілерді әзірлеу: Ақуыздардың құрылымы 
мен функцияларын білу арқылы дәрілік 
препараттарды дәл бағыттауға болады.

• Эволюцияны зерттеу: Ақуыздардың 
эволюциялық өзгерістері мен олардың түрлер 
арасындағы айырмашылықтарын талдау.

Протеомдық деректер биологиялық 
зерттеулерде, ауруларды диагностикалауда 
және жаңа терапияларды әзірлеуде маңызды 
рөл атқарады.



МикроРНҚ молекуласының нысанандары: болжау 
құралдарынан эксперименттік валидацияға дейін
(miRNA Targets: From Prediction Tools to Experimental Validation)

МикроРНҚ — ұзындығы шамамен 20-25 нуклеотид 
болатын қысқа РНҚ молекулалары, олар мРНҚ 
(матрицалық РНҚ) молекулаларымен байланысып, 
олардың аудармасын басқарады немесе оларды 
деградацияға ұшыратады. МиРНҚ-лар гендердің 
экспрессиясын реттеуде маңызды рөл атқарады және 
көптеген биологиялық процестерге қатысады, соның 
ішінде даму, жасушаның бөлінуі, апоптоз және стресс 
жағдайларына жауап беру. МиРНҚ-лар рак, 
нейродегенеративті аурулар, жүрек-қан тамырлары 
аурулары сияқты патологиялық жағдайлармен 
байланысты.



Nature журналының бейсенбілік санында 
адам геномын ашқан зерттеушілер 
адамдарда тек 20 000-нан 25 000-ға дейін 
ген бар екенін анықтады, бұл 2001 жылы 
бағаланған 30 000-нан 40 000-ға дейінгі 
саннан аз.
Гендер:
•Жеміс шыбыны: 13 600
•C. Elegans (нематод): 19 500
•Адамдар: 20 000 - 25 000
•Күріш: 45 000
•Жүгері: 50 000
Дереккөз: Nature







miRNA target prediction
TargetScan
•Сипаттамасы: МиРНҚ-дың жануарлар мен адам 
мРНҚ-ларымен байланысуын болжайтын ең 
танымал құралдардың бірі. Ол миРНҚ-ның "seed 
region" комплементарлығын және эволюциялық 
консервацияны негізге ала отырып, ықтимал 
мақсатты гендерді анықтайды.
•Сайт: http://www.targetscan.org/

miRDB
•Сипаттамасы: МиРНҚ мақсаттарын болжауға 
арналған дерекқор. Ол эксперименттік деректерге 
негізделген миРНҚ-ның ықтимал мақсатты гендерін 
табу үшін ML алгоритмдерін пайдаланады.
•Сайт: http://www.mirdb.org/

http://www.targetscan.org/
http://www.mirdb.org/


miRTarBase
•Сипаттамасы: МиРНҚ-ның мРНҚ-ға әсер етуі 
туралы эксперименттік дәлелдер жинағы. Бұл 
дерекқорда миРНҚ-ның мақсатты гендеріне 
байланысты расталған эксперименттік деректер 
бар.
•Сайт: http://mirtarbase.mbc.nctu.edu.tw/
Diana-microT-CDS
•Сипаттамасы: МиРНҚ-ның мРНҚ-мен өзара 
әрекеттесуін болжайтын құрал. Ол мРНҚ 
реттілігінен басқа, кодтау аймағындағы 
болжамдарды да қамтиды.
•Сайт: 
http://diana.imis.athena-innovation.gr/DianaTools/ind
ex.php?r=microT_CDS/indexRNAhybrid
•Сипаттамасы: МиРНҚ және мРНҚ-ның жұптасу энергиясын есептейтін 
құрал. Ол миРНҚ мен мРНҚ-ның ықтимал байланыстырушы сайттарын 
бағалауға және олардың термодинамикалық тұрақтылығын анықтауға 
арналған.
•Сайт: https://bibiserv.cebitec.uni-bielefeld.de/rnahybridmiRWalk
•Сипаттамасы: МиРНҚ-лардың 3'-UTR, 5'-UTR және кодтау аймақтарымен байланысуын болжауға 
мүмкіндік беретін кешенді құрал.
•Сайт: http://mirwalk.umm.uni-heidelberg.de/















Нуклеотидті қайталану 
бұзылыстарының дамуы
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